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Alle cellene i
kroppen har 
same DNA

Foto:colourbox
Eskeland 2023



Den genetiske
koden fyller ei
bokhylle

Foto: privat

3 milliardar basepar koder for oppskrifta 
til alle molekyl som dannar kroppens 

celler, vev og organ.

Frå wellcomecollection
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Epigenetikk fungerer
som kjemiske
brytarar

Kan skru av, på eller ”dimme”
genene sin aktivitet

Foto:colourbox

“Epi” – betyr oppå/over
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Sekvenseringsteknologi er nøkkelen

• Forskjellen på celletypene, 
epigenetiske landskapet, er 
kva gener som er skrudd på
eller av.

• Sekvensering av 
arvematerialet eller RNA 
kan identifisere nye 
celletypar.

Created with BioRender.com

RNA DNA

Colourbox.com
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Genomet vårt

Menneskets genom tilsvarar 2x 750 MB

=

Freeimages.com
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Created with BioRender.com

Human Genom Prosjekt: 1990- 2006



Sekvensering av enkeltceller har vore banebrytande
for celleidentifiseringa

Created with BioRender.com



Sekvensering av genutrykk i individuelle celler

Kreft celler ein tumour

Genutrykk per celle

Created with BioRender.com

Celletyper i ein differensiering/ frå vev og organ

Eskeland 2023



Titusenvis av celler blir sekvensert 
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UMAP plot 

Nervedifferensiering frå human 
embryonale stamceller

Kvar prikk representerer ei enkelt celle

Samara et al., 2022, iScience



Katten og eit DNA garnnøste 

Måling av åpne DNA områder i
enkeltceller gjev informasjon om
det epigenetiske landskapet og
celletypen. 

Created with BioRender.com Foto:Privat
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Genom sekvenser deles via NCBI GEO

2018: GDPR for Humane data
TSD UiO Sikker analyse og lagring
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Open deling av enkeltcelle landskap

Sharma et al.,2021, Bioinformatics
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ShinyArchR.UiO demo server

Ankush 
Sharma

Sourcecode
https://github.com/EskelandLab

/ShinyArchRUiO

https://www.youtube.com/watch?v=gIUGgJWlWCw
https://www.youtube.com/watch?v=diyySkVfmks

ShinyArchR.UiO
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Findability, accessibility, interoperability, and reusability

• Deling av ikkje sensitive data
• Legg alle data tilgjengelig frå publisering av preprint
• Lisenser for videre bruk i nye publikasjonar

https://cancell.medisin.uio.no

Ope deling av enkeltcelledatasett 
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Nevronal celle differensiering av humane stamceller

Me har utvikla ein modell for 
tidleg human hjernecelle
utvikling.

Enkeltcelle analyser står
sentralt i å forstå kva celler me 
får ved differensiering.
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Epigenetisk studie for å forstå effekten av
paracetamol på tidlig hjerneutvikling

Colourbox.com

Ved å nytte differensieringsmodell for tidlig hjerneutvikling så kan me følge effekten av 
paracetamol i cellekultur.
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Kreftceller deler seg ukontrollert

Unlocking phenotypic plasticity:
Cancers can arise via dedifferentiation of not yet terminally differentiated cells, or 
via blocked differentiation of progenitor/stem cells.

CanCell Mål:  
Identifisere Kreftens akilles hel for å kunne reprogrammere den til “ufarlege” 

celler me kan leve med

Membranes Signalling

Chromatin Metabolism
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Anders Jahre Fond

Nansen fond og de forbundne fond

Wedel Jarlsberg Fond www.chromatome.no
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